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Revelando el papel del gen AGO4 frente
al virus de la hoja blanca del arroz: de la
transformacion a la estructura proteica

Introduccion: Elvirus de lahojablanca del arroz (RHBV), transmitido por el insecto vector Tagosodes

orizicolus, representa una amenaza significativa para el cultivo del arroz.

Métodos: Utilizamos la tecnologia CRISPR/Cas9 para producir mutaciones especificas en el gen
AGO4 de Oryza sativa, utilizando la variedad Fedearroz 2000, con el objetivo de dilucidar la partici-

pacién del gen en la resistencia a RHBV.

Resultados: Obtuvimos 14 plantas editadas que presentaron deleciones de uno, dos y tres nucles-
tidos en la secuencia del exén 23 del gen AGO4. Las evaluaciones fenotipicas mostraron un aumento
en la susceptibilidad a RHBV en las lineas editadas. Identificamos la presencia de RHBV en el tejido
foliar de plantas infectadas mediante la amplificacién de los genes de la nucleoproteina, NS3 y NS4
del virus. Mediante RT-qPCR analizamos los patrones de expresién del gen AGO4, lo cual mostré que,
en las lineas editadas, los perfiles de expresion son similares al control susceptible. Ademas, el mo-
delado de la estructura terciaria de la proteina AGO4 y su variante mutante demostr6 cambios en el
dominio PIWI y la presencia de la triada catalitica DDH, lo que confirma su papel en la mediacién de

la resistencia al RHBV.

Conclusiones: Nuestro estudio revela la importancia funcional del gen AGO4 del arroz en la

resistencia al RHBV.
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