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Introduccion: El virus de la rabia (RABV) es una zoonosis letal con un impacto significativo en la

salud publica y veterinaria. En Brasil, los murciélagos, especialmente Desmodus rotundus, son los

principales reservorios en zonas rurales.

Métodos: Este estudio analiz6 cuatro muestras de Capra hircus (2), Equus caballus (1) y Tapirus te-
rrestris (1), lo cual confirmé la presencia del virus mediante inmunofluorescencia directa (DIF) y

RT-PCR, que amplificé un fragmento de 264 pb del gen de la nucleoproteina.

Resultados: El andlisis filogenético identificé tres clados principales. Las muestras se agruparon
en el Grupo A, con secuencias de Desmodus rotundus, Artibeus lituratus y Eptesicus furinalis, aso-
ciadas con la variante AgV3 (bootstrap >90%) y muestras de perros infectados. El clado B incluyd
aislamientos histéricos de perros con AgV2, actualmente erradicado en Brasil. El clado C agrupé
primates (Callithrix jacchus) y casos humanos en Ceara. El alineamiento de nucleoproteinas mostré

regiones conservadas y variaciones en la region intergénica N-P.

Conclusiones: Los resultados confirman que los murciélagos siguen siendo los principales reser-
vorios del virus de la rabia en S3o Paulo, siendo el AgV3 la variante predominante, lo que resalta la
necesidad de una vigilancia epidemioldgica continua.
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