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Introduccion: El metapneumovirus aviar (aMPV) es un virus de distribucién mundial que afecta
principalmente el tracto respiratorio de pavos y pollos. En aves reproductoras y ponedoras comer-
ciales, se asocia con disminucién en la produccién, alteraciones en la calidad externa e interna del
huevo y mayor susceptibilidad a infecciones secundarias de origen bacteriano, lo que incrementa
la morbi-mortalidad en casos de coinfeccién. Basados en diferencias nucleotidicas en la secuencia
viral, se reconocen cuatro subtipos: Ay B (descritos en Sudafrica y Europa), C (Estados Unidos) y D
(Francia). En Latinoameérica, el virus ha sido reportado principalmente en Brasil, con predominio de
los subtipos A y B. En Colombia, solo hasta 2023 se presenté por primera vez evidencia de la circu-
lacién de aMPV en el pais. Se considera un agente subdiagnosticado dentro del complejo respiratorio
aviar (CRA), sindrome multifactorial que involucra diversos patégenos y constituye un desafio rele-
vante para la industria avicola. Este estudio tuvo como objetivo analizar la frecuencia de deteccién y

determinar el subtipo de aMPV en muestras de aves comerciales en Colombia durante 2024.

Métodos: Se evaluaron 429 solicitudes diagndsticas para agentes asociados al CRA, de las cuales
solo 24 (5 %) correspondieron a pruebas especificas para aMPV. El diagnéstico se realiz6 mediante
RT-PCR anidada para la amplificacién del gen G, con capacidad para diferenciar los subtipos Ay B.

Las muestras fueron sometidas a secuenciaciéon para analisis filogenéticos.
Resultados: El 37 % de las muestras resultaron positivas, todas pertenecientes al genogrupo B, lo
cual evidencia su presencia en el pais.

Conclusiones: Estos resultados evidencian un sesgo diagnéstico que podria estar favoreciendo la
persistencia de aMPV en las poblaciones avicolas nacionales. Por lo cual se recomienda fortalecer la
vigilancia epidemioldgica, incluir rutinariamente aMPV en el diagndstico diferencial del CRA y desa-
rrollar estudios que permitan estimar su impacto econémico y sanitario, con el fin de implementar

estrategias de prevencién y control basadas en evidencia cientifica.
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